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Abkürzungsverzeichnis 

 
Abz 2-Aminobenzoesäure 

 

ACN Acetonitril 
 

Aib Aminoisobuttersäure (2-Amino-2-methyl-propansäure) 
 

2`,3`-cCMP zyklisches Cytidin-2`,3`-monophosphat 
 

Cyp18 Cyclophilin 18 
 

DAPI 4´,6-Diamidino-2-phenylindol 
 

DBU 1,8-Diazabicyclo[5.4.0]undec-7-en 
 

DCM Dichlormethan 
 

DEPC Diethylpyrocarbonat 
 

DIC Diisopropylcarbodiimid 
 

DIPEA N,N-Diisopropyl-ethylamin 
 

DMF N,N-Dimethylformamid 
 

DTT 1,4-Dithio-threit (1,4-Dimercapto-2,3-butandiol) 
 

EDT Ethandithiol 
 

EDTA Ethylendiamintetracetat (Kaliumsalz)  
 

EGTA Ethylenglycol-bis-(2-aminoethyl)-N,N,N´N´-tetraessigsäure 
 

ESI 

 

Elektronenspray-Ionisation 

FKBP FK506-bindendes Protein 
 

GST Glutathion-S-transferase 
 

HATU O-(7-azabenzotriazol-1-yl)-1,1,3,3-
tetramethyluroniumhexafluorophosphat 
 

Hepes N-(2-Hydroxyethyl)piperazin-N´-2-ethansulfonsäure 
 

HOAT N-Hydroxy-7-Azabenzotriazol 
 

HOBT 1-Hydroxy-benzotriazol 
 

IPTG Isopropyl-ß-D-1-thiogalactopyranosid 
 

MALDI-ToF Matrix assisted laser desorption ionisation time of flight mass 
spectrometry 
 

MES Morpholino-ethansulfonsäure 
 

MS Massenspektrometrie 
 

NH-Np Np bedeutet 4-Nitrophenyl (NH-Np entspricht pNA: para-Nitroanilid) 
 



 

NMI N-Methyl-imidazol 
 

NMM N-Methyl-morpholin 
 

NP-40 Nonidet® P40 (NonylPhenyl-Polyetherglucose) 
 

Pbf 2,2,4,6,7-Pentamethyl-dihydrobenzo-5-sulfonyl 
 

pGlu Pyroglutaminsäure 
 

Pip Piperidin 
 

Pmc 2,2,5,7,8-Pentamethylchroman-6-sulfonyl 
 

POD Peroxidase (Meerrettich) 
 

PyBOP (Benzotriazol-1-yl-oxy)-tripyrrolidinophosphonium hexafluorophosphat 
 

PyNOP (6-NitroBenzotriazol-1-yl-oxy)-tripyrrolidinophosphonium 
hexafluorophosphat 
 

RP-HPLC Reverse-phase high performance liquid chromatography 
 

RT Raumtemparatur 
 

RT-PCR “Reverse Transcriptase”-PCR 
 

TFA Trifluoressigsäure 
 

TFMSA Trifluormethansulfonsäure 
 

THF Tetrahydrofuran 
 

Tis Triisopropylsilan 
 

tR HPLC-Retentionszeit 
 

Trt Trityl 
 

V5 Peptidsequenz aus einem Hüllprotein des SV40-Virus 
(GKPIPNPLLGLDST), erleichtert die Reinigung eines rekombinaten 
Proteins (Affinitätschromatographie unter Verwendung eines spezifischen 
Antikörpers) 
 

Z Benzyloxycarbonyl-Schutzgruppe 
 

 
 

 

 

 

 

 

 




