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6xHis C-terminal fusionierter sechsfacher Histidinanker
Ab Atropa belladonna
Abb. Abbildung
ADC (ADC) Arginindecarboxylase (und ihr Gen)
AMD-TLC Automated Multiple Development-TLC
AS Aminosäure(n)
ATP Adenosintriphosphat
Bca Brugmansia candida x aurea Hybrid
bp Basenpaare
BSA bovine serum albumine (Rinderserumalbumin)
Cac+ calysteginkatabolisierende Bakterien
Cal Calystegin
cDNA complementary DNA (komplementäre DNA)
CE capillary electrophoresis (Kapillarelektrophorese)
Da Dalton
DC Dünnschichtchromatographie
DEAE Diethylaminoethyl-
DEPC Diethylpyrocarbonat
DNA Desoxyribonukleinsäure
dNTP Desoxyribonukleosidtriphosphat
Ds Datura stramonium
DTT 1,4-Dithiothreitol
EDTA Ethylendiamintetraacetat
EMBL European Molecular Biology Laboratory
EST expressed sequence tag (ermittelte Nukleotidsequenz einer mRNA)
EtOH Ethanol
FID Flammenionisationsdetektor
FM Frischmasse
FPLC Fast Protein Liquid Chromatography
GBSSI stärkekorngebundenen Stärke-Synthase I
GC Gaschromatographie
GC-MS Gaschromatographie mit massenselektiver Detektion
h Stunde(n)
H6H (H6H) Hyoscyamin-6-Hydroxylase (und ihr Gen)
HMDS Hexamethyldisiloxan
Hn Hyoscyamus niger
HPLC High Performance Liquid Chromatography
i. D. innerer Durchmesser
IPTG Isopropyl-ß-D-thiogalactopyranosid
Kap. Kapitel
kbp Kilobasenpaare
Km Michaelis-Menten-Konstante
LB Luria-Bertani-Medium
MeJa Methyljasmonat
MeOH Methanol
mRNA messenger RNA (Boten-RNA)
MS Murashige & Skoog Medium
MW Mittelwert
NADP+ Nicotinadenindinukleotiddiphosphat (oxidiert)
NADPH Nicotinadenindinukleotiddiphosphat (reduziert)
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OD optische Dichte
ODC (ODC) Ornithindecarboxylase (und ihr Gen)
ORF open reading frame (offener Leserahmen)
PAGE Polyacrylamidgelelektrophorese
PAT Pseudotropin-Acetyl-Transferase
PCI Phenol/Chloroform/Isoamylalkohol (25:24:1)
PCR Polymerase-Kettenreaktion
PEG Polyethylenglycol
pfu plaque forming units (Anzahl der Plaques)
PMSF Phenylmethylsulfonylfluorid
PMT (PMT) Putrescine-N-Methyltransferase (und ihr Gen)
PND Phosphor-Stickstoff-Detektor
PVP Polyvinylpyrrolidon
RACE rapid amplification of cDNA ends
RNA Ribonukleinsäure
RNase Ribonuklease
rpm rotations per minute (Umdrehungen pro Minute)
rRNA ribosomale RNA
RT Raumtemperatur
RT-PCR reverse transcription PCR
SAH S-Adenosylhomocystein
SAM S-Adenosylmethionin
SAM-S S-Adenosylmethionin-Synthase
SD standard deviation (Standardabweichung)
SDR short-chain dehydrogenase/reductase (kurzkettige

Dehydrogenasen/Reduktasen)
SDS Natriumdodecylsulfat
SPDS (SPDS) Spermidinsynthase (und ihr Gen)
SPS (SPS) Sperminsynthase (und ihr Gen)
SSC Natriumchlorid-Natriumcitrat- Puffer
SSPE Natriumchlorid-Natriumdihydrogenphosphat-EDTA-Puffer
St Solanum tuberosum
STTRI-SS tropinformende Tropinonreduktase Start-Stop-cDNA-Klon
STTRI-SE tropinformende Tropinonreduktase Start-Ende-cDNA-Klon
Tab. Tabelle
TAT Tropin-Acetyl-Transferase
TBON 8-Thiabicyclo[3,2,1]octan-3on
TdT Terminale Desoxynucleotidyl-Transferase
TLC thin layer chromatography (DC)
TMCS Trimethylchlorsiloxan
TMS Trimethylsilyl-Gruppe
TR Tropinonreduktase(n)
TRI (TRI) tropinformende Tropinonreduktase (und ihr Gen)
TRII (TRII) pseudotropinformende Tropinonreduktase (und ihr Gen)
Tris Tris(hydroxymethyl)-aminomethan
U units [Enzymeinheit(en)]
UV Ultraviolett
v/v Volumen/Volumen
var. Varietät (Sorte)
Vmax maximale Umsatzgeschwindigkeit
w/v Gewicht/Volumen
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